Uni Hamburg /Abt Ham/Onko Gele mit 1Kb Leiter und Cluster Analyse

Dieses Gel wurde
durch die beiden
Marker zuerst
gematched
(ausgerichtet). Durch
den Ausgleich werden
anschlieend die
unbekannten Banden
berechnet. Sehr exakt!
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Die extreme Laufverzerrung wurde durch den Einsatz zweier Marker korrigiert. Einzigartig ist das
automatische Matchen der Marker. Hier musste ich keine Linien mehr ziehen um die Positionen von
links nach rechts zuzuweisen. Ein Klick und der rechte Marker hat dem Linken die Positionen

zugewiesen. Eine echte Arbeitserleichterung!



Cluster Analysis
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Clusteranalyse des ersten Gels.
Alle Banden wurden auf Grund der
Massengewichtsanalyse auf gleiche
oder dhnliche Massen verglichen.
Im Dendogramm werden nun die
Lanes angezeigt die identisch oder
am ahnlichsten zu einander sind.

Grol3e Distanz (x-Achse) heif3t
wenig ahnlich.
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