Auswertung von Stammen mit Massengewichtsanalyse
(mit Bedienungsanleitung)
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Molekulargewichtsanalyse mit 3
Markern im Molekular Advanced System
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Molekulargewichtsanalyse
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Molekulargewichtsanalyse verschiedener-Stamme

Gematched mit 6 Markern




ERGEBNIS BEIDER GELE ALS DENDOGRAMM (Ahnlichkeiten)
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Marker sind in diesem Diagramm nicht aufgefihert

Die Nummerierung im Diagramm entspricht den Lanes und dem gewahlten Gel

Diese Daten kdnnen in einer Datenbank abgelegt werden und eine Durchsuchung
mehrere Gele in der Datenbank ist méglich. So erlaubt die Datenbank eine Suche nach Ahnlichkeiten
Uber mehrere Gele hinweg. Dieses Suche ist in Gelscan 5. 0 Professional méglich.



BEDIENUNG:

- Offnen Sie eines der beiden Bilder.

- Gehen Sie unter TOOLS in DEFINE MARKER

- Dricken Sei NEW und geben sie einen Neuen Marker ein

- Hierzu schreiben Sie in das groRe Fenster Zahlen riickwérts von 2000 an
- Nach jeder Zahl driicken Sie ENTER

- Beispiel
o 2000
o 1900
o 1800
0 usw bis 100

- AnschlieBend geben Sie dem Marker einen Namen und schlieBen das Fenster

- Nun zoomen Sie das Bild aus durch Driicken der Tasten Strg und O

- jetzt legen Sie die Rechtecke Uber die Lanes

- Wahlen Sie Molekulargewichtsberechnung im oberen Fenster

- Dricken Sie den grinen Pfeil

- Wahlen Sie REVISE um mit der Hand eine Bande hinzuzufligen oder zu Loschen

- Dricken Sie erneut den griinen Pfeil

- Nun kommen Sie in das Molekulargewichtsfenster

- VergroRBern Sie den Bilschirm und scrollen das Gel nach unten

- Aktivieren Sie das kleine Ké&stchen unter der erste Referrenzlane

- Wahlen Sie im Fenster nun Ihren zuvor erstellten neuen Marker (dort steht vermutlich noch
Rainbow)

- Jetzt gehen Sie mit dem Mauscursor auf die erste Bande von untern der gewahlten
Referrenzlane

- Nun werden alle Werte nach oben auf die Banden gesetzt.

- Aktivieren Sie jetzt die kleinen Kastchen unter den Weiteren Markern. (es sind 6 Stlick)

- Jedesmal werden die Marker nun automatisch gematched

- Dricken Sie nun auf den grinen Pfeil in diesem Fenster

- AnschlieBend auf OK

- Sie befinden sich nun wieder im Hauptprogram

- Offnen Sie den CAS Button (der Letzte auf der oberen Meniileiste)

- Nun drucken auf der linken Seite auf NEW

- Geben Sie einen Projektnamen an und driicken OK

- Gehen Sie in Lanedescription und machen jeweils ein Hakchen and SET ALL LANES und
AUTOMATIC COUNT

- Dann dricken Sie COPY

- SchlieRen Sie das Fenster mit OK

- Dricken Sie nun auf der rechten Seite auf Save

- Geben Sie ein Description Text ein

- Wichtig geben Sie eine SHORT DESCRIPTION ein Beispiel ,Gel 1*

- AnschlieBend driicken Sie die OK Taste

- Nun druicken Sie auf den Button CAS mit dem griinen Pfeil

- Nun sehen Sie die Analyse fiur das erste Gel

Verfahren Sie nun mit einem weiteren Gel auf die gleiche Weise. Auswerten und unter CAS
abspeichern.

Allerdings miissen Sie bei weiteren Gelen keine Projektdatenbank mehr erstellen (Auf der linken Seite
der CAS Datenbank) Sie mussen bei einem zweiten Gel nur die rechte Seite bedienen. Also LANE
DESCRIPTION und SAVE eingeben. Wahlen Sie unter SCHORT DESCRIPTION dann z.B GEL2.



